Wizytowka naukowa kandydata na promotora
maksymalnie 2 strony — powinna to by¢ synteza najwazniejszych elementow dorobku

Imie i nazwisko, stopien, tytut naukowy: Prof. dr hab. Grzegorz Bartoszewski

Dyscyplina naukowa

Nauki biologiczne

Rozwdj zawodowy (stopnie i tytuty
naukowe) chronologicznie

2018 - profesor nauk biologicznych, genetyka ro$lin

2007 - doktor habilitowany, biotechnologia

2000 - 2002 staz podoktorski University of Wisconsin, Madison, USA
1997 — doktor nauk rolniczych

1995 - staz badawczy, CPRO Wageningen, Holandia

1993 — magister, genetyka roslin
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Doswiadczenie w pracy z
doktorantami (obronione
doktoraty, otwarte przewody),
chronologicznie

Obronione prace doktorskie:

2021 - drinz. Karolina Kazminska: Analiza zmienno$ci i identyfikacja
QTL dla wybranych cech owocéw dyni olbrzymiej

2019 - dr inz. Renata Stomnicka: Wybrane aspekty genetycznego
podtoza odporno$ci ogérka na kanciastg plamistos¢ wywotywang przez
P. syringae pv. lachrymans, praca obroniona z wyrdznieniem

2017 —dr inz. Tomasz Mro6z: Analiza strukturalna genomu
mitochondrialnego linii B i identyfikacja genéw ulegajacych specyficznej
ekspresji u mutantéw mitochondrialnych MSC ogérka, praca obroniona
Z wyr6znieniem
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2015 — dr inz. Michat Oskiera: 2015 Molekularna identyfikacja
gatunkowa i analiza zréznicowania genetycznego polskich izolatow
Trichoderma majgcych potencjalne zastosowanie w biologiczne;
ochronie ro$lin - praca obroniona z wyr6znieniem, nagroda im. Emila
Chroboczka

2010 - dr inz. Magdalena Czarny: Analiza funkcjonalna wybranych
gendw uczestniczacych w metabolizmie wtérnym pomidora
indukowanych przez matwika ziemniaczanego (Globodera
rostochiensis)

Opieka nad realizowanymi pracami doktorskimi:

2022 - 2026 mgr inz. Bartosz Biernacik: Identyfikacja genéw
odpowiedzialnych za zmieniony typ wzrostu roslin ogorka

2022 - 2026 mgr inz. Kinga Gotebiewska: Rola niekodujacych RNA i
biatek modyfikujacych RNA w translacji w chloroplastach

2019 — 2023 mgr Emilia Olechowska: Ocena tolerancji na chtod
wybranych linii ogérka oraz identyfikacja genéw zwigzanych z
odpowiedzig ogérka na niskie temperatury

Dorobek projektowy/grantowy
(z ostatnich 10 lat)

Kierownik projektow:
2023-2024 InnoSeed projekt badawczo-rozwojowy PROW Wspotpraca

2021-2025 Identyfikacja wybranych gendw zwigzanych z typem
wzrostu ro$lin ogorka (Cucumis sativus L.). MRIRW

2018-2021 Regeneracja i waloryzacja kolekcji roslin dyniowatych.
Zadanie w ramach prac Polskiego Banku Genéw, MRIRW

2015-2019 - Doskonalenie ogérka (Cucumis sativus L.) pod wzgledem
odpornosci na kanciastg plamisto$¢, MRIRW

2011-2015 - Analiza dynamiki transkryptomu ogorka na przyktadzie
mutantéw MSC, MNiSW

2009-2014 - Identyfikacja i monitoring Trichoderma w glebie,
Europejski Fundusz Rozwoju Regionalnego POIG, NCBiR

Zakres tematyczny — problem
badawczy — do rozwigzania
ktdrego poszukuije sie doktoranta

Identyfikacja genu ms8 odpowiadajacego za meska nieptodnosé roslin
papryki (Capsicum annuum L.). Praca bedzie dotyczyta molekularnych
podstaw meskiej nieptodnosci. Zastosowane bedzie podejscie
genetyczne i genomiczne. Planowane jest skonstruowanie
zageszczonej mapy genetycznej, zidentyfikowanie oraz
scharakteryzowanie genu ms8 oraz opracowanie markeréw
genetycznych na potrzeby doskonalenia papryki. Praca bedzie
realizowana w ramach projektu badawczo-rozwojowego InnoSeed
PROW Wspotpraca
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