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Wizytéwka naukowa kandydata na promotora
maksymalnie 2 strony — powinna to by¢ synteza najwazniejszych elementéw dorobku

Imie i nazwisko, stopien, tytut naukowy: Hanna Bolibok-Bragoszewska, dr hab.
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Doswiadczenie w pracy z
doktorantami (obronione
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Ewa Borzecka: Wykorzystanie biblioteki BAC do integracji map
fizycznych i genetycznych oraz identyfikacji gendw zwigzanych
z udomowieniem i odporno$cig na choroby zyta. 2023.

Dorobek projektowy/grantowy (z
ostatnich 10 lat)

1. ldentyfikacja i charakterystyka genow warunkujacych
wykorzystanie fosforu u zyta (Secale cereale L.) - ro$liny o
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wysokiej tolerancji niedoboru sktadnikéw pokarmowych NCN,
2021-2024.

2. Wptyw selekcji na genom rosliny uprawnej — identyfikacja i
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genomie(Secale cereale L.) z wykorzystaniem markeréw DArT.
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4. Kompleksowa charakterystyka molekularna zréznicowania
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Zakres tematyczny — problem
badawczy — do rozwigzania
ktorego poszukuije sie doktoranta

Identyfikacja gendw warunkujacych tolerancje niedoboru fosforu
uzyta
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