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Wizytówka naukowa kandydata na promotora 

maksymalnie 2 strony – powinna to być synteza najważniejszych elementów dorobku 

 

Imię i nazwisko, stopień, tytuł naukowy: Hanna Bolibok-Brągoszewska, dr hab. 
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Zakres tematyczny – problem 

badawczy – do rozwiązania 

którego poszukuje się doktoranta 

Identyfikacja genów warunkujących tolerancję niedoboru fosforu 

u żyta  
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