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rodzicielskich mieszarcéw heterozyjnych. NCBIR (BIOSTRATEG
11). 2017 - 2022.

Zakres tematyczny — problem
badawczy — do rozwigzania
ktdrego poszukuije sie doktoranta

ldentyfikacja i analiza genéw odporno$ci na rdze lisciowg (LR)
oraz matych czasteczek RNA (roéliny i grzyba) uczestniczacych
w procesie patogenezy u zyta zwyczajnego. Modyfikacje
potranskrypcyjne genéw zwigzanych z odpowiedzig zyta na
porazenie przez LR.
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