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Wizytowka naukowa kandydata na promotora
maksymalnie 2 strony — powinna to by¢ synteza najwazniejszych elementéw dorobku

Imig i Nazwisko, stopien, tytut naukowy Monika Rakoczy-Trojanowska, prof. dr hab.

Dyscyplina naukowa/dyscypliny
naukowe

Rolnictwo i ogrodnictwo

Rozwdj zawodowy (stopnie i tytuty
naukowe) chronologicznie

magister inzynier —, 1980

doktor nauk rolniczych — 1985

doktor habilitowany nauk rolniczych — 1999
profesor - 2007
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Do$wiadczenie w pracy z
doktorantami (obronione doktoraty,
otwarte przewody), chronologicznie

Obronione doktoraty

1.

Bolibok Hanna. Analiza molekularna reakcji w kulturze in vitro
niedojrzatych zarodkdéw i niedojrzatych kwiatostanéw zyta ozimego
Secale cereale L. przy uzyciu markeréw mikrosatelitarnych. Obrona -
2005

Gruszczyniska A. Analiza molekularna reakcji niedojrzatych zarodkéw
zyta ozimego (Secale cereale L.) w kulturze in vitro ze szczeg6lnym




uwzglednieniem gendw zwigzanych z somatyczng embriogeneza.
Obrona - 2007.

3. Hromada-Judycka Aneta. Analiza subtrakcyjna GDDSC  reakgji
niedojrzatych zarodkéw zyta ozimego (Secale cereale L.) w kulturze in
vitro. Obrona - 2011

4. Bakera Beata. Analiza strukturalna, ekspresyjna i funkcjonalna
wybranych gendw kontrolujacych biosynteze kwasow hydroksamowych
u zyta zwyczajnego (Secale cereale L. ). Obrona - 2017

5. Targonska Matgorzata. Ocena zréznicowania genetycznego w rodzaju
Secale z wykorzystaniem réznych rodzajéw markeréw molekularnych.
Obrona - 2019.

Otwarte przewody

Makowska Bogna. Analiza strukturalna, ekspresyjna i funkcjonalna genéw

przywracajacych ptodnos¢ (Rf) mesko sterylnym formom pszenicy zwyczajnej

(Triticum aestivum L.) (tytut roboczy). Przewidywany termin obrony — 2020.

Dorobek  projektowy/grantowy
ostatnich 10 lat)

(z

Kierowanie projektami

1. Konstrukcja wysokorozdzielczej zintegrowanej mapy genetycznej
markerdw molekularnych oraz biblioteki BIBAC - nowoczesnych
narzedzi dla badan gnomicznych i hodowli molekularnej zyta (Secale
cereale L.). MNiSW. 2007 — 2010.

2. Opracowanie markeréw molekularmych przeznaczonych do efektywne;
selekcji form zyta zwyczajnego (Secale cereale L.) o podwyZzszone;
odpornosci na choroby oraz porastanie przedzniwne NCBIiR (PBS1).
2012-2016

3. Genetyczne i $rodowiskowe uwarunkowania regulacji biosyntezy
benzoksazynoidéw - kluczowych metabolitbw wtdrnych Zyta (Secale
cereale L.). NCN. Opus 10. 2016 - 2019

4. Identyfikacja, charakterystyka i mapowanie genéw zyta zwyczajnego
(Secale cereale L.) zwigzanych z odpornoscia na rdze brunatng
powodowang przez Puccinia recondita f. sp. secalis. NCN. Opus 16. 2019
- 2022.

Kierowanie pakietami w projektach

1. Zintegrowana strategia dla reaktywacji polskiej hodowli pszenicy
heterozyjnej. WP2. WP2. Uzyskanie warto$ciowych komponentéw
rodzicielskich mieszancéw heterozyjnych. NCBIR (BIOSTRATEG III).
2017 - 2020.

Zakres tematyczny — problem
badawczy — do rozwigzania ktérego
poszukuje sie doktoranta

Identyfikacja i analiza (strukturalna i funkcjonalna) gendw odpornoéci typu R i
APR na rdze brunatng oraz matych czasteczek RNA (rosliny i grzyba)
uczestniczacych w procesie patogenezy u zyta zwyczajnego

Podstawowe oczekiwania wobec
kandydata na doktoranta

Znajomos¢ podstawowych technik biologii molekularnej oraz narzedzi
bioinformatycznych, umiejetno$¢ korzystania z internetowych baz danych,
pisania publikacji i projektéw naukowych; dobra znajomo$¢ jez. angielskiego.
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