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Wizytowka naukowa kandydata na promotora
maksymalnie 2 strony — powinna to by¢ synteza najwazniejszych elementéw dorobku
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Do$wiadczenie w pracy z
doktorantami (obronione
doktoraty, otwarte przewody),
chronologicznie

Obronione doktoraty:

2021 —drinz. Karolina Kazminska:
Analiza zmienno$ci i identyfikacja QTL dla wybranych cech owocéw dyni
olbrzymiej (Cucurbita maxima Duchesne).

2019 - dr inz. Renata Stomnicka:

Wybrane aspekty genetycznego podtoza odporno$ci ogorka (Cucumis
sativus L.) na kanciastg plamisto$¢ wywotywang przez Pseudomonas
syringae pv. lachrymans.

— praca obroniona z wyréznieniem

2017 - drinz. Tomasz Mréz:

Analiza strukturalna genomu mitochondrialnego linii B i identyfikacja
gendw ulegajacych specyficznej ekspresji u mutantéw mitochondrialnych
MSC ogérka (Cucumis sativus L.).

— praca obroniona z wyrdznieniem

2015 - dr inz. Michat Oskiera: 2015 Molekularna identyfikacja gatunkowa
i analiza zréznicowania genetycznego polskich izolatéw Trichoderma
majacych potencjalne zastosowanie w biologicznej ochronie roélin.

- praca obroniona z wyr6znieniem, nagroda im. Emila Chroboczka

2010 - dr inz. Magdalena Czarny: Analiza funkcjonalna wybranych
gendw uczestniczacych w metabolizmie wtdrnym pomidora
indukowanych przez matwika ziemniaczanego (Globodera
rostochiensis/Wollenweber/Behrens).

Otwarte przewody:

2020 — mgr Emilia Olechowska:

Ocena tolerancji na chtéd wybranych linii ogérka oraz identyfikacja
gendw zwigzanych z odpowiedzig ogorka na niskie temperatury.

Dorobek projektowy/grantowy (z
ostatnich 10 lat)

Kierownik projektow:
2021-2025 Identyfikacja wybranych gendw zwigzanych z typem wzrostu
ro$lin ogorka (Cucumis sativus L.). MRIRW

2015-2019 - Doskonalenie ogérka (Cucumis sativus L.) pod wzgledem
odpornosci na kanciastg plamisto$¢, MRIRW

2011-2015 - Analiza dynamiki transkryptomu ogérka na przyktadzie
mutantéw MSC, MNiSW

2009-2014 - Identyfikacja i monitoring Trichoderma w glebie, Projekt
Europejskiego Funduszu Rozwoju Regionalnego POIG, NCBiR

2007-2010 - Wykorzystanie transformacji genetycznej do uzyskania ro$lin
ogoérka o zwigkszonej tolerancji na niskie temperatury, MNiSW



http://dx.doi.org/10.1007/s10658-017-1401-8

Zakres tematyczny — problem
badawczy — do rozwigzania
ktérego poszukuje sie doktoranta

Tematyka pracy:

Poszukiwanie genow zwigzanych z typem wzrostu ro$lin ogorka
(Cucumis sativus L.).

Poszukiwany doktorant do realizacji zadan w nowym projekcie.

Podstawowe oczekiwania wobec
kandydata na doktoranta

1.

w

5.

Absolwent/student ostatniego roku biotechnologii, biologii,
ogrodnictwa lub pokrewnego kierunku

Podstawowa znajomos¢ metod genetyki molekularnej i bioinformatyki
Umiejetnosci planowania i wykonywania do$wiadczen

Dobra organizacja pracy i motywacja do pracy naukowej i che¢
rozwoju naukowego

Znajomos¢ jezyka angielskiego

Dane kontaktowe:
Wydziat/Instytut
Adres e-mail

Telefon

Instytut Biologii SGGW w Warszawie
Katedra Genetyki Hodowli i Biotechnologii Roslin

mailto:grzegorz_bartoszewski@sagw.edu.pl

tel. +48 22 5932177
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